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ИНФОРМАЦИЯ РОСПОТРЕБНАДЗОРА

Новая коронавирусная инфекция в Российской Федерации в 2020 году
Всего в Российской Федерации в 2020 г. выявле­

но более 3 159 млн случаев коронавирусной инфекции 
в регионах, показатель заболеваемости на 100 тыс. на­
селения составил 2152,63.

Динамика числа заболевших COVID-19 в  2020 г. ха­
рактеризовалась двумя подъёмами заболеваемости 
и снижением в летний период.

Динамика числа заболевших и госпитализированных 
с COVID-19 в 2020 г. характеризовалась в период перво­
го подъема заболеваемости большей долей госпитали­
зированных пациентов из общего числа заболевших, 
в то время как в период повторного подъема заболевае­
мости в осенне-зимний период 2020 г. доля госпитализи­
рованных от общего числа зарегистрированных больных 
уменьшилась, что связано с оптимизацией терапевти­
ческих подходов. В возрастной структуре заболевших 
COVID-19 отмечено, что преимущественно поражаемым 
контингентом были лица в  возрасте от 30 до 64 лет. 
Доля детей на протяжении всего периода наблюдения 
в  общей возрастной структуре не менялась. Начиная 
с 13 недели года доля лиц старше 65 лет также значимо 
не менялась в общей возрастной структуре заболевших. 
Тяжелые формы инфекции отмечались преимущественно 
в возрастной группе старше 55 лет (77,6%).

В структуре заболевших COVID-19 по социальному 
статусу преобладали работающие лица (40,9%), среди 
которых на долю медицинских работников приходилось 

9,8%. Среди учащихся на долю школьников приходилось 
5,1%, студентов – 1,8%, а дети дошкольного возраста 
в общей структуре больных COVID-19 составили 3,3%.

В связи с  неблагополучной ситуацией по COVID-19 
в  мире Роспотребнадзором был организован и  про­
водился комплекс противоэпидемических и  профи­
лактических мероприятий по недопущению ввоза 
и  распространения на территории Российской Федера­
ции новой коронавирусной инфекции.

Результатом проведенных мероприятий по повыше­
нию доступности тестирования на COVID-19 в Российской 
Федерации стало увеличение мощности лабораторной 
базы и количества исследований на новую коронавирус­
ную инфекцию

По состоянию на 31.03.2020 исследования прово­
дились в  221 лаборатории с  максимальной суммарной 
мощностью более 86 тыс. исследований в  сутки, из них 
60% (52,4 тыс. исследований) – мощности лабораторий 
Роспотребнадзора: на 31.12.2020 исследования про­
водились более чем в  970 лабораториях, в  том числе 
111  лабораториях системы Роспотребнадзора, макси­
мальная суммарная мощность всех лабораторий, за­
действованных в  тестировании на COVID-19, составила 
732,9 тыс. исследований, из них мощность лабораторий 
Роспотребнадзора – 88,1 тыс. исследований.

Источник: https://www.rospotrebnadzor.ru/upload/
iblock/5fa/gd-seb_02.06-_s-podpisyu_.pdf


